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Genome information – 2019 nCoV

▪ Genome accession number used is MN908947.3 (Wuhan seafood 
market pneumonia virus isolate Wuhan-Hu-1, complete genome) 

▪ LENGTH :29903 bp ss-RNA &  ORF : 10

▪ Taxonomy :Viruses; Riboviria; Nidovirales; Cornidovirineae; 
Coronaviridae; Orthocoronavirinae; Betacoronavirus; unclassified 
Betacoronavirus.

▪ Author :Wu,F., Zhao,S., Yu,B., Chen,Y.-M., Wang,W., Hu,Y., Song,Z.-
G., Tao,Z.-W., Tian,J.-H., Pei,Y.-Y., Yuan,M.L., Zhang,Y.-L., Dai,F.-H., 
Liu,Y., Wang,Q.-M., Zheng,J.-J., Xu,L., Holmes,E.C. and Zhang,Y.-Z.
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2019-nCoV

BLAST - 2019-nCoV

Human
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Human 2019-nCoV

SARS coronavirus

Bat coronavirus

Contoh daerah –daerah mutasi urutan DNA 
coronavirus pada genom

Multiple Sequence Alignment - 2019-nCoV
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Filogenetik 2019-nCoV
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Filogenetik MERS Coronavirus 
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KESIMPULAN

▪ Genom 2019- nCoV berkerabatan dekat dengan Bat 
coronavirus dibandingkan SARS /MERS coronavirus

▪ Human genom 20190-nCov menunjukkan keragaman
genetik yang rendah dibandingkan dengan genom SARS/ 
MERS coronavirus genom

▪ Beberapa region unik DNA diketemukan pada genom 2019-
nCoV. Region tersebut dapat digunakan sebagai tool untuk
diagnostik kit dan pembuatan DNA vaksin 2019-nCoV.    
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